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Bakgrund och syfte

Kvarka & en mycket smittsam och alvarlig infektionssukdom hos héastar. Sjukdomen orsakas
av bakterien Streptococcus equi subspecies equi (S. equi). De flesta hastar far feber med
nedsatt allmantillstand. Typiska symtom & nasflode (som i borjan kan vara tunt och
genomskinligt men blir sedan tjockt och gult), hosta och ansvéllning av lymfknutorna i
huvud/halsregionen (submandibular- och retropharyngeallymfknutorna). | lymfknutorna
utvecklas ofta bolder som kan spricka och tomma sig pa stora mangder var.

Under senare & rapporteras att kvarka ocksa kan
diagnostiseras pa hastar med mycket milda symtom.
Nasflodet kan vara tunt och genomskinligt och & da
omgjligt att skilja fran en virusinfektion. Ibland finns
heller ingen lymfknuteansvéllning eller hosta. Den
nérbesléktade  Streptococcus  equi subspecies
zooepidemicus (S. zooepidemicus) som kan forekomma
hos friska héastar utan att orsaka sjukdom isoleras ofta
fran hastar med 6vre luftvagssymtom.

Diagnos stélls ofta med ledning av kliniskasymtom men  Foto: SVA.

kan konfirmeras genom att odla fram S. equi fran prov

taget fran nashdan, svalget, luftsickar eller en bold. Pa laboratoriet odlas provet pa olika
agarplattor dér bakterien véxer fram. Bakterien, som tillhér Lancefield grupp C, typas sedan
med hjdp av koloniutseende, Gramféargning och biokemiska tester. Minimitid fér odling och
typning pa laboratoriet &r tva dygn, ibland kan det ta fler dygn p.g.a riklig véxt av annan
bakterieflora

| en svensk studie av Olsson et al. (1994) och aven i internationella studier har, trots
omfattande provtagningar vid kvarkautbrott, som mest 50 % av hastar med symtom varit
odlingspositiva. Infekterade hastar har visats normalt kunna béra S. equi ca en manad efter
inguknandet och &en symptomltsa smittbérare med kvarkabakterien i luftséckarna har
observerats. Dessa hastar kan ibland bara pa smittai aratal.

Syftet med projektet var att forbéttra mojligheten att pavisa bakterien S. equi som orsakar
kvarka hos hast. For att kunna forebygga och minimera smittspridning & en snabb och kanslig
diagnostik av storsta vikt. Malsittningen med studien var att konstruera ett realtids-PCR-
system som bade kan pavisa och skilja S. equi och S. zooepidemicus a. Behov fanns ocksa att
erhdlla 6kad kunskap om vilken provtagningsmetodik som & optimal. Vi ville dven studera
olika stammar av S. zooepidemicus och mdjligheterna att gruppera dessa stammar efter deras
formaga att orsaka olika 5 ukdomssymtom.
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Resultat

| studien togs ett realtids-PCR-system fram som mycket snabbt pavisar och skiljer S. equi och
S. zooepidemicus & och dessutom med hogre kanslighet an den konventionella odlingen.
Nasskoljprov och en typ av ndssvabb som analyserats med realtids-PCR visade hog kanslighet
och andelen héstar som var positivafor S. equi var betydligt hdgre én vad som settsi tidigare
studier. Detta & mycket vardefulla resultat for att pa sikt kunna begransa smittspridningen av
kvarka.

Olika stammar av S. equi visar stor genetisk likhet men vi kunde skilja mellan stammarna
genom sekvensering av genen for ett for S. equi viktigt protein kallat SeM. Stammarna kunde
dven skiljas & med en metod som &skadliggor hela genuppsdttningen, sk.
pulsfaltsgelelektrofores (PFGE). Detta ser vi som mycket lovande med potentia att kunna
smittspara svenska stammar av S. equi vid utbrott. Den hér typen av information skulle kunna
leda till att vi l& oss mycket mer om smittvégar och riskfaktorer for kvarka. Vi kan aven
nadmna att olika stammar av S.zooepidemicus visar stor diversitet i ala utforda
sekvenseringar och kraver ytterligare studier for att se om stammarna kan kopplas till olika
g ukdomssymtom.

Metod

S. equi-stammar isolerade fran hastar med kvarka och S.
zooepidemicus-stammar isolerade fran hastar med annan
ovre luftvagssukdom karaktériserades pa molekylar niva
genom sekvensering av olika gener. Resultaten fran dessa
sekvenseringar anvandes for att konstruera ett realtids-
PCR-system som kan pavisa och skilja S. equi och S.
zooepidemicus a. | stalar med kvarkautbrott har
provtagning skett pa olika sétt for att ta fram en optimal
modell. Pa laboratoriet har olika analyssétt utprovats for att
fa en snabb analys med hog kandighet. Flera olika gener
for bdde S. equi och S. zooepidemicus sekvenserades i
syfte att studeralikheter och skillnader mellan stammarna ., arkabakterien p& odlingsplatta.
och mgjligheterna att korrelera stammar till olikakliniska  Eoto: SVA.

symtom.

Behov av vidare studier

Det foreligger ett stort intresse fran djurdgare att kunna friforklara sina stall efter ett
kvarkautbrott. Det finns déarfor ett stort behov av vidare forskning kring uppfoljande
provtagningar efter utbrott av kvarka for att kunna ta fram rekommendationer for att
friforklara hastar och stall fran smitta efter utbrott.
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Det hér projektet har fatt anslag frén Stiftelsen Svensk Héstforskning. Det har dr en populédrveten-
skaplig sammanfattning av den slutrapport som forskarna skrivit efter forskningsprojektets slut. Mer
information kan f8s direkt frdn forskarna sjilva eller frdn Stiftelsen Svensk Héstforskning,
www. hastforskning.se.
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